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TÓM TẮT
Vi khuẩn kháng kháng sinh là vấn đề nghiêm trọng đe dọa sức khỏe của cộng đồng trên toàn cầu và 

một trong những nguyên nhân gây ra vi khuẩn kháng kháng sinh là kết quả của việc sử dụng kháng sinh 
sai trong chăn nuôi. Nghiên cứu về sự năng động của các gen kháng kháng sinh của vi khuẩn đã được tiến 
hành ở 20 đàn gà nuôi tại tỉnh Đồng Tháp. Ở mỗi trang trại, gà thí nghiệm được chia thành 2 nhóm: Nhóm 
điều trị (sử dụng kháng sinh) và nhóm đối chứng (không sử dụng kháng sinh). Mẫu phân gà của 2 nhóm 
được thu thập tại các thời điểm tương ứng: trước và sau 7, 14, 30, 60, 90 ngày sử dụng kháng sinh và cuối 
chu kỳ thí nghiệm. Kỹ thuật Fluidigm qPCR (HT-qPCR) đã được sử dụng để xác định và đo lường các gen 
kháng kháng sinh của vi khuẩn. Kết quả nghiên cứu cho thấy có 82 gen kháng kháng sinh của vi khuẩn 
đã được tìm thấy; số lượng gen kháng kháng sinh trong mẫu phân gà của nhóm điều trị: 57,3 (95% CI; 
56,1 – 58,4) cao hơn có ý nghĩa so với nhóm đối chứng: 52,6 (95% CI, 3-53,9) (p<0,05). Kết quả nghiên 
cứu cũng cho thấy mối tương quan giữa sử dụng kháng sinh và sự xuất hiện của các gen kháng kháng sinh 
của vi khuẩn (R: 0,21; p<0,001).
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SUMMARY
Antimicrobial resistance bacteria is one of the serious problems threatening the global public 

health and one of the causes of antimicrobial resistance bacteria is result of the failure antimicrobials 
use in livestock. A study on the dynamic of antimicrobial resistance genes of bacteria was carried 
out in 20 chicken flocks raising in Dong Thap province. In each farm, the chicken numbers were 
divided into two groups: treatment group (use of antimicrobials) and control group (without use of 
antimicrobials). The fecal chicken samples from both groups were collected at the respective time 
points: before and after 7, 14, 30, 60, 90 days of antimicrobial administration, and at the end of the 
experimental cycle. Fluidigm qPCR (HT-qPCR) technique was used to identify and measure the 
antimicrobial resistance genes of bacteria. The studied results showed that there were 82 different 
antimicrobial resistance genes detected; the number of antimicrobial resistance genes in the samples 
of the treatment group: 57.3 (95% CI; 56.1-58.4) significantly higher than the control group: 52.6 
(95% CI; 51, 3-53.9) (p<0.05). The studied results also showed a correlation between the use of 
antimicrobials and the occurrence of antimicrobial resistance genes (R 0.21, p<0.001).
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